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A subfamília Leuciscinae (Cyprinidae) na Península Ibérica é altamente diversa 
compreendendo taxa de origem híbrida. Apesar de se caracterizar por cariótipos 
altamente conservados, comprovámos recentemente um elevado grau de diferenciação 
subcromossómica e reestruturação genómica em híbridos naturais desta subfamília, 
atestadas pela multiplicação e/ou transposição de clusters de DNA ribossomal (rDNA).  

Para tentar compreender o papel de DNAs repetitivos na diferenciação destes genomas 
fizemos uma análise de citogenética molecular em várias espécies desta subfamília e nos 
seus híbridos naturais utilizando sondas para rDNAs, para a fração altamente repetitiva de 
DNA genómico – C0t-1 DNA – e para o retroelemento Rex3. Este primeiro mapeamento de 
sempre de um retroelemento em ciprinídeos ajudou a delinear possíveis homologias 
ancestrais e ainda a constatar ativação de retrotransposição nos híbridos, sendo apontado 
como um candidato responsável pela diversificação genómica nesta subfamília.  

A enorme diversidade dos Leuciscinae Ibéricos faz deles excelentes modelos para explorar 
os processos e mecanismos por detrás da multiplicidade que distingue os genomas de 
vertebrados.  
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